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Cilj predmeta. Upoznavanje s problemima sekvencioniranja molekula DNA i RNA u
bioinformatici kao i s njihovim algoritamskim rjeSenjima. Studenti ¢e rjeSavati probleme s
velikim brojem stvarnih podataka koristeci u¢inkovite algoritme i prikladne strukture podataka.

Potrebna predznanja. Strukture podataka i algoritmi | Il. Primijenjena matematika za
racunalnu znanost ili Kombinatorna i diskretna matematika.

Sadrzaj predmeta.
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Uvod. Bioloska pozadina. DNA, RNA i proteini. Kromosomi. Geni. Eksoni i introni.
Transkripcija. Translacija. Izrezivanje. Alternativno izrezivanje. Metode analize DNA.
Restrikcijsko mapiranje. PD problem. Naivno rjeSenje. Efikasno rjeSenje.
Problem pronalazenja motiva. Matrica poravnanja i konsenzusni niz. Stabla za
pretrazivanje. Naivno rjeSenje. RjeSenje metodom grananja i ogradivanja.

4. Pohlepni algoritmi.
5. Algoritmi dinami¢kog programiranja.
6. Podijeli-pa-vladaj algoritmi.
7. Algoritmi na grafovima.
8. Kombinatorno podudaranje uzoraka. BLAST.
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1. Demonstrirati znanje i razumijevanje koje moze sluziti kao temelj za razvoj i primjenu
originalnih ideja.
2. Iskoristiti ste¢eno znanje, razumijevanje i vjestine za rjeSavanje razlic¢itin problemima
iz bioinformatike.
3. Integrirati nova znanja iz podrucja bioinformatike.
4. Biti u stanju prezentirati zakljucke i pronalaske zasnovane na znanju i iskustvu
stru¢njacima i laicima.
5. Primijeniti vjeStine stecene na predmetu na daljnje obrazovanje u podrucju
bioinformatike.
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Izvodenje nastave i vrednovanje znanja. Tokom predavanja studentima ce biti prezentirani
problemi iz bioinformatike kao i njihova algoritamska rjeSenja. Vjezbe ce biti odrzavane
djelomi¢no u auditoriju, te djelomi¢no u racunalnom laboratoriju uz programiranje u jeziku
C++. Predavanja i vjezbe su obavezne. Ispit se sastoji od pismenog dijela, a polaze se nakon
odsluSanih predavanja i obavljenih vjezbi. Prihvatljivi rezultati postignuti na seminarima, koje
studenti izlazu tokom semestra, zamjenjuju pismeni dio ispita. Studenti mogu utjecati na ocjenu
tako da tijekom semestra piSu domace zadace, te da na kraju preuzmu pisanje zavrsnog
projekta.

Moze li se predmet izvoditi na engleskom jeziku: Da.
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